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Dogma central de la biologia molecular

Replicacidon
ADN 1 0 1 0 : ; a ‘ , N\
|
ATG'ACGGTA\CAGCCGCAAITACGAAIIGGCGITTIIAGGCGAAUGCTGGIGGA‘GEGCGCTCA’IAI‘
Transcripcion | Transcripcion inversa
\ 4
AUGACGGUACAGCCGCAAUACGAAUUGGECGUUUAAGGCGAAAGCUGGEAACCGEGGCGCUCAUAN
DETENCION
Traduccién
v
Proteina @—@—0—0—0—90—0 0000900000000 90
Met Thr Asp Gin Pro Gin Tyr Glu Leu Ala Phe Lys Aa Lys Aa Gly Thw Gly Arg Ser




Estructura del ADN de doble hélice

Doble héIiFe de ADMN
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Modelo de Watson y Crick (1953)




Reaccion en cadena de la polimerasa (PCR)

Técnica de biologia molecular basada en una reaccion quimica que
amplifica fragmentos de ADN.
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[ CONCEPTO

ADN Cebador dNTPs

[ COMPONENTES ] . .j U,

Taa polimerasa Tampoén Tubo PCRJ

Termociclador S\ Kary B. Mullis (1983)




Reaccion en cadena de la polimerasa (PCR)

[ ETAPAS ]
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Reaccion en cadena de la polimerasa (PCR)

[ AMPLIFICACION ]
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Reaccion en cadena de la polimerasa (PCR)

[ RESULTADOS ]

Electroforesis en gel de agarosa




Reaccion en cadena de la polimerasa (PCR)

[ APLICACIONES




PCR a tiempo real o PCR cuantitativa (qPCR)

La PCR en tiempo real combina la amplificaciény la deteccién de la PCR en un solo paso
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APLICACIONES
EN COVID-19
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PCR a tiempo real (qPCR)
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Primers and probes for screening y
E_Forward: ACAGGTACGTTAATAGTTAATAGCGT Egene
E_Probe: FAM-ACACTAGCCATCCTTACTGCGCTTCG-88Q First-fine
E_Reverse: ATATTGCAGCAGTACGCACACA | screening tool
ORF1a_Forward: CCCTGTGGGTTTTACACTTAA | oRF1agene
ORF1a_Probel: FAMGTCTGCGGTATGTGGAAAGGTTATGG-BHQT | et fine Threshold
ORF1a_Reverse: ACGATTGTGCATCAGCTGA screeningtoll | 20 B freeeeeefeemmeeaan
RdRp_Forward: GTGARATGGTCATGTGTGGCGG Negative
RdRp_Probe1: FAM-CCAGGTGGWACRTCATCMGGTGATGC-8BQ | RdRp gene
RdRp_Probe2: FAM-CAGGTGGAACCTCATCAGGAGATGC-8BQ Confirmatory
RdRp_Reverse: CARATGTTAAASACACTATTAGCATA J testing Cycles




PCR a tiempo real (qPCR)

Curvas de amplificaciéon para PCR
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_ Valor de Ct Interpretacion
Paciente A
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PCR a tiempo real (qPCR)

[ METODOS DE DIAGNOSTICO ]
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Analisis de alta resolucion de fusion (HRM)

Analiza las curvas de fusién de las cadenas de ADN para detectar variaciones genéticas.
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Secuenciacion de acidos nucleicos
(método de Sanger)

[ CONCEPTO ] Técnica que determina la secuencia de nucleotidos de un fragmento de ADN

[ COMPONENTES ]
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Secuenciacion de acidos nucleicos
(método de Sanger)

[ ETAPAS ]
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de terminacion en cadena mediante electroforesis deteccidon mediante
capilar en gel secuenciador
3’ o

Fragmentos grandes g i G

A il A

c C - c

T T i : T

"G5S, C G e G

At A .. A

:?‘E T C.G * A "ew A

b3 AACTE G i G

T

T Mezclade dNTPy ddNTP T - T

marcados con fluorescencia - 1 == Fragmentos pequenos G .o G

T T T .. T

T ¢ ﬂ‘ T -— T —- ﬁ . :? T

5’ Oligonucledétidos marcados 4 ioli o
R L F ltiplicad ;
Secuencia de ADN original, amplificada con fluorescencia ayotaset otomuttipficador Cromatograma de salida

por PCRy desnaturalizada



Secuenciacion de acidos nucleicos
(método de Sanger)
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Conclusion y vision global

PCRy Secuenciacion Sanger: conectando genotipo y fenotipo

- Mutaciones
Permiten acceder directamente al genotipo _ ,
- Inserciones o deleciones

. . — - Cambios expresion o funcion de proteinas
Herramientas clave del diagnostico molecular

Diagndstico de . L . P ..
g Diagnostico de Tipificacion Medicina
enfermedades : ) :
Ly infecciones tumoral personalizada
genéticas

¢ Como las usaras tu como futuro/a médico/a?

Solicitar pruebas genéticas o moleculares Informacion al paciente

Interpretar informes de laboratorio Decisiones clinicas
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