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PAPEL DEL SILENCIAMENTO GENICO EN LA REGULACION DE GENES R
DURANTE LA INTERACCION CON Pseudomonas Syringae.
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El silenciamiento génico es un mecanismo de regulacion de la expresion génica
mediado por pequefios RNAs. En plantas, los precursores de estos pequefios RNAs, son
procesados por proteinas Dicer-Like (RNAse II). Existen dos tipos principales de
pequefios RNAs involucrados en silenciamiento génico: Los pequefios RNAs
interferentes {siRNAs) vy los microRNAs (miRNAs), difiriendo estos en su biogénesis y
modo de accion pero compartiendo tamafios similares (20-24 nt). Esta regulacion
mediada por pequefios RNAs puede ocurrir tanto a nivel transcripcional (TGS) como
post-transcripcional(PTGS).

Durante el proceso de infeccién, las plantas modulan la expresion de una variedad de
genes implicados en la respuesta de defensa, donde recientemente se ha demostrado que
los pequefios RNAs desempefian un papel fundamental. El analisis de los perfiles de
expresion de diferentes mutantes afectados en la biogenesis de pequefos RNAs y
plantas infectadas con Pseudomonas syringae pathovar tomato DC3000, nos ha
permitido identificar una serie de genes “R” no caracterizados (TIR-NBS-LRR)
expresados diferencialmente en ambas condiciones. Con el uso de diferentes
herramientas bioinformaticas, identificamos un miRNA* de 22 nt como potencial
regulador de la expresion de dichos genes “R” a través de la generacion de siRNAs.
Hemos demostrado que la expresion del precursor de dicho miRNA* (pri-miRNA) es
reprimida durante la infeccidn tras la deteccidn de Patrones Moleculares Asociados a
Patogenos (PAMPs) y de una forma dependiente del Acido Salicilico (SA). Ademss
hemos observado que plantas con niveles alterados de dicho miRNA* muestran
fenotipos alterados de PTL, lo cual sugiere un papel del miRNA* en este mecanismo de
defensa frente a la bacteria. Finalmente hemos identificado uno de los genes diana de
este mIRNA como un regulador negativo de a respuesta de defensa frente a
Pseudomonas syringae.
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