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Biogeografia mundial de la fiebre amarilla

A. Aliaga-Samanez!, R. Real!, C. Koch-Jiménez!, A. Martin-Taboada! M. Cobos-Mayo?, 1.
Baro-Zamorano?, J. Olivero*

1 Grupo de Biogeografia, Diversidad y Conservacion, Departamento de Biologia Animal, Universidad de
Malaga, Facultad de Ciencias, 29071 Malaga, Espafia.

La participacion de enfoques cientificos es necesaria para comprender la interaccién entre el
bienestar humano y la salud ecosistémica, sobre todo ante la emergencia global de enfermedades
zoondticas. La fiebre amarilla es una enfermedad virica aguda, hemorragica causada por un arbovirus
del género Flavivirus. Los vectores del virus en el ciclo urbano, entre personas, son Aedes aegypti y
Aedes albopictus; en el ciclo selvatico, de caracter zoondtico (entre primates y accidentalmente a
humanos) son los géneros Haemagogus, Sabethes y Aedes. La patogeografia, mediante la aplicacion
de herramientas y conceptos biogeogréficos, permite comprender la distribucion de los patdégenos y
los factores que condicionan que aparezcan nuevos brotes de enfermedad. El objetivo es comprender
qué determina la aparicion de brotes de la enfermedad, considerando los patrones de distribucion de
los grupos animales vinculados a los ciclos zoondticos. EI modelado espacial, aplicado a los sistemas
patogenos, puede generar predicciones estadisticamente sélidas de las distribuciones geograficas del
organismo causante de la enfermedad y los reservorios implicados en su mantenimiento [1,2]. Se
presenta un mapa con la distribucion de las areas favorables para la aparicion de casos de fiebre
amarilla en humanos, basado en su incidencia durante el siglo XXI. EI mapa es resultado de una
combinacion de variables ambientales y antropogénicas que favorecen la presencia del virus; de la
tendencia espacial mostrada por éste durante las décadas anteriores; de la influencia ejercida por los
ciclos selvaticos en Africa y en el Sur de América; y de la presencia de condiciones favorables para
los vectores. Los ciclos selvaticos estan influidos, a su vez, por la presencia de ciertos patrones de
distribucion (corotipos) mostrados por los primates. Olivero et al. [3] demostraron por primera vez
que los patrones de distribucién de los mamiferos contribuyen a explicar la distribucion de un virus.
La biodiversidad de mamiferos podria ser el factor de prediccion mas fuerte que explica las
similitudes entre las regiones patogeograficas del mundo [4]. Este estudio brinda herramientas
metodol6gicas que pueden ser aplicables a distintas enfermedades, especialmente aquellas que
combinan ciclos zoon6ticos y antroponoéticos, y muestra areas favorables a la aparicion de fiebre
amarilla incluso donde ésta no ha sido registrada.
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