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El desarrollo de biofungicidas es una de las estrategias mas intensamente estudiadas como
alternativa al control quimico de enfermedades vegetales. En trabajos previos de nuestro
grupo, se seleccionaron las cepas de Bacillus spp. UMAFE614 y UMAF6639 como agentes de
control bioclégico muy eficaces contra el hongo biotrofo Podosphaera fusca, también conocido
como oidio de las cucurbitaceas. En otros estudios se demostré ademas que la produccion de
lipopéptidos de las familias de las fengicinas e iturinas era uno de los mecanismos de accién
mas importantes para la actividad de control biolégico. El principal objetivo de este trabajo ha
sido la secuenciacion del genoma de estas dos cepas para posteriormente realizar un analisis
comparativo con el objetivo de identificar regiones especificas para cada cepa y determinar la
relacién de genes posiblemente implicados en la actividad de biocontrol. Ademas, se ha llevado
a cabo un analisis filogenético usando diferentes genes housekeeping, lo que nos ha permitido
identificar estas dos cepas a nivel de especie con una mayor precision. Tras realizar un
analisis comparativo con cepas filogenéticamente cercanas, se han identificado las regiones
comunes y especificas de estas dos cepas, lo que ha permitido desarrollar un método rapido y
eficaz para la deteccion de las mismas mediante PCR. Por ultimo, se ha realizado una
busqueda de posibles genes implicados en los procesos de biocontrol, ya sea mediante
mecanismos de interaccion con la planta o de accién antagonista directa sobre el patégeno. En
este trabajo se presentara un resumen de los resultados mas interesantes obtenidos hasta la
fecha.
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